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Motivation

L

= Experimentelle Untersuchung von
Zellvorgangen ist:

> teuer
- zeitaufwendig

> wenig anschaulich

> Simulation & Visualisierung anhand von
experimentellen Ergebnissen
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Cell Designer

= Editor fur biochemische
Netzwerke &
Genregulation

= Systems Biology Institute
(Tokio, Japan)

= SBML kompatibel
= Kkostenfrei

= Windows, Linux &
MacOSX

Gz,

CellDesigner™

Ver. 3.2

(C) 2003 - 2006 The Systems Biology Institute. All rights reserved.
http://celldesigner.org

CellDesigner- 3.2.0 (g37.3) - Wed., 5 July 2006
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| Cell Designer - Aufbau
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| Cell Designer - Auswertung

iz,

= Auswertung als
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| Cell Designer - Sonstiges
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Cell llustrator

= Das ,Gleiche” in grun!

= GNI(Tokio, Japan &
internationale Partner)

= polnische 4-Wochen
Demolizenz

= Windows, Linux &
MacOSX

iz,

|  License Details

lser:
Drganizakion:
Serial number:
License kerrm:

. Hardware ID 1

Copey All

Falf Mertens
LIMI Bielefeld
CIZ, 0-EVal-0000-3060

Time limited (expires on 2006-12-24)

0011563311583
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| Cell lllustrator - Aufba
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= Prinzipiell wie beim Cell
Designer
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| Cell lllustrator - Auswertung
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Darstellung von
Animationen

Anpassung der
Geschwindigkeit

mehrere Diagramme
ohne Skalierungsoptionen
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Cell lllustrator - Sonstiges

L

= Cell Animator

= Grafische Darstellung der
Komponenten bzw. von
Zellvorgangen

> sehr anschaulich
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|Virtual Cell

A7,

USA)

= kostenfrei

\ = NRCAM(Conneticut,

. . : About the ¥irtual Cell
\I\//IVI ndcg)év)?’ LI n UX’ _ Wirtual Cell
dC Sl AN Version 4.2
5 t Releass edition , build no. 1.464.63,19
- Log in und (c) Copyright 2004
Internetverbindung ”':H'””RC
werden benotigt
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| Virtual Cell - Aufbau
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= Hauptkomponenten:

> BioModel
> MathModel

- Geometry

= konnen uber UNI-Server g ®
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Virtual Cell - Geometry

L

= Unterstutzt 3D-Ansicht

= Beispielgeometrien auf
dem Server

A\

= Erstellung von
Geometrien anhand
eingelesener Bilder
(Mikroskopie)
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|Virtua| Cell - Membranen

= Eigenes Tutorial mit

Hodgkin-Huxley model
R | extrace lular membrane (Voltage="Voltage_membrane”
= Verstandnis und = I S S
Parametrisierung der: - o
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Quellenangaben

= Cell Designer
- http://celldesigner.org/

= Cell lllustrator

- http://www.gene-networks.com

= Virtual Cell

> http://www.nrcam.uchc.edu/

LA
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